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Програми відбору молочної худоби націлені на збільшення контрольних 

ознак, що обумовлено їх впливом на рівень прибутковості виробництва [5, 6, 8]. 
Популярності здобули індекси які використовують для комплексної оцінки, на 
основі яких визначають селекційний ранг окремих тварин в породі. За 
офіційними даними Аграрного департаменту США (USAD), для оцінки 
молочної худоби застосовують декілька методів, основним з яких є NM$, (від 
англ. Lifetime Net Merit, або Індекс довічної чистої заслуги). Це офіційна оцінка 
для тварин голштинської породи, а значення NM$ розглядається як міра 
очікуваного додаткового чистого прибутку, який отримують дочки плідника 
впродовж свого життя. Сумарне значення NM$ базується на визначенні 
Передбаченої передаючої здатності або PTA (англ. Predicted Transmitting 
Ability), яка дорівнює половині племінної цінності за 17-ти ознаками з 
відповідною економічною вагою кожної з них [7]. Прогнозовані значення PTA 
залишаються одним з основних інструментів генетичної оцінки хоча більша 
частина ознак негативно пов’язані між собою. PTA дозволяє порівнювати 
плідників щодо певної ознаки, яка може спостерігатись у 50% нащадків. 
Вдалий підбір пар, плідників та маточного поголів’я за рангами такої оцінки, 
становитимуть решту 50%, що також впливає на рівень генетичних кореляцій 
між ознаками наступного покоління. Асоціація голштинської породи США 
використовує власний Індекс типу продуктивності – TPI (англ. Type-Production 
Index), формула якого має дещо інше значення за важливістю ознак в 
порівнянні з індексом PTA, а загальна результативність спрямована на 
отримання рентабельного поголів’я великої рогатої худоби. Слід зауважити, що 
близькі або навіть однакові результати комплексної оцінки можна отримати 
при різних значеннях за окремими ознаками, які входять в індекс, та 
характеризуються різною спрямованістю генетичних зв’язків між цими 
ознаками [4]. Згадані вище оцінки дають змогу визначити приблизний 
очікуваний ефект від плідників спрямований на сумарний прибуток та 
мінімізацію втрат [2]. Але разом з цим, зміни одних ознак в індексі не завжди 
впливають на позитивні зміни інших, що постійно потребує перевірки такого 
ефекту в ряді поколінь на основі фенотипових або генетичних кореляцій. 
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Метою досліджень був аналіз динаміки змін економічно важливих ознак 
молочної худоби: вмісту жиру та білка в молоці, рівня тільності дочок, 
продуктивного довголіття, живої маси, балу за вмістом соматичних клітин, при 
моделюванні відбору за такими ознаками молочної продуктивності, як надій, 
кількість молочного жиру та білка. 

Матеріалом для досліджень були дані референтного стада голштинських 
корів молочної ферми “Терезине” Київської області. Загальна кількість 
спостережень корів склала 14712 в розрізі семи лактацій. Відповідь на відбір за 
комплексом ознак розраховувалась за формулою B.Walsh, M.Lynch [9]. 
Корельована відповідь ознаки Y на відбір за ознакою X розраховувалась за 
формулою A. Caballero [1]. Для моделювання використане програмне 
забезпечення «MRS» («Multivariate Response to Selection»). 

При відборі за надоєм на рівні селекційних диференціалів 100 кг, 300 кг 
та 500 кг генетична відповідь наступного покоління по надою складе 31,59 кг, 
94,77 кг та 157,97 кг, відповідно. Одночасно спостерігається збільшення таких 
ознак, як продуктивне довголіття, від 0,59 міс. до 2,94 міс., жива маса, від 0,36 
до 1,79 кг та бал за вміст соматичних клітин в молоці, від 0,03 до 0,13. 
Генетичні зміни вмісту жиру та білка в молоці, ознаки рівня тільності дочок 
мали зворотні значення. Отримано значущі показники фенотипових кореляцій 
між надоєм первісток та вмістом жиру в молоці (-0,2985), кількістю молочного 
жиру (+0,9631), білка в молоці (-0,2642), молочного білка (+0,9924), періоду 
відкритих днів (+0,0989), продуктивним довголіттям (+0,0989), та живою масою 
(+0,2199). Відмічено різноспрямований рівень зв’язків у дочок плідників між 
надоєм та вмістом білка в молоці, від -0,1229 до +0,1708, надоєм та періодом 
відкритих днів, від -0,0726 до +0,1836. Проведено моделювання можливих змін 
генетичних кореляцій в діапазоні -0,10 до -0,95 між надоєм та рівнем тільності. 
Темпи корельованої відповіді при відборі за надоєм залежно від значень 
генетичної кореляції між цими ознаками вплинули на зменшення рівня 
тільності корів з -0,51 до майже -5,0 балів. Вплив на силу та спрямованість 
встановлених зав’язків може сприяти стабілізації або погіршенню ознак 
відтворення при відборі за надоєм. 

Висновки 
Отже запропонований алгоритм моделювання корельованої відповіді на 

відбір дає можливість прогнозувати динаміку генетичних змін за комплексом 
ознак при відборі за окремими з них.  

Відбір за надоєм обумовлює підвищення показників кількості молочного 
жиру та білка. Генетичні зміни абсолютних значень вмісту жиру та білка в 
молоці, рівня тільності дочок мали зворотну спрямованість. 

Відбір за ознаками молочної продуктивності сприяє збільшенню рівня 
продуктивного довголіття та живої маси корів.  

Значення фенотипових кореляцій між досліджуваними ознаками у корів, 
які походять від різних бугаїв-плідників мають значущі розбіжності. 
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